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L'interférence ARN est un processus épigénétique à l’oeuvre chez tous les eucaryotes, et c'est la principale voie d'immunité 
antivirale chez les arthropodes. Dans les conditions naturelles, la charge virale et la réponse aux infections sont très variables, 
sans que l'on en connaisse le déterminisme. De plus, les génomes présentent de façon permanente des vestiges d'infections 
appelés « rétrovirus endogènes », dont l'abondance et l'activité varient également. Il est connu depuis une dizaine d'années 
que le contrôle des rétrovirus endogènes est assuré par des petits ARN interférents de la classe « pi », tandis que la classe 
 « si » est responsable de l'immunité antivirale. 

Dans le cadre d'un projet financé par le LabEx (Laboratoire d'Excellence) ECOFECT, qui associe des chercheurs spécialistes de 
virologie et d'évolution, nous cherchons à déterminer dans quelle mesure immunité antivirale et contrôle épigénétique des 
rétrovirus endogènes interfèrent, en utilisant un modèle drosophile. 

L'objectif de ce stage est d'aborder cette question par l'analyse de données RNAseq produites sur des échantillons naturels 
de Drosophila melanogaster et Drosophila simulans. Il s'agit d'un stage à forte composante bio-informatique dans lequel 
l'étudiant/e analysera l'activité des rétrovirusendogènes conjointement à la prévalence en virus à ARN et au répertoire de 
petits ARN interférents associés. Une poursuite de ce travail en doctorat est envisageable. 
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