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Contexte : Dans un contexte de changements globaux, incluant des modifications climatiques et d'habitats, 
les insectes sont susceptibles de développer des réponses rapides dans la distribution, la dynamique et la 
phénologie de leurs populations. Certaines de ces réponses ont d'ores et déjà été mises en évidence mais 
la composante génétique de ces évolutions n'est bien souvent pas clairement établie. Durant ce stage, 
l'étudiant(e) analysera l'évolution des populations du puceron du pois, Acyrthosiphon pisum en réponse 
aux changements climatiques et agricoles observés ces 20 dernières années. Pour ce faire, il participera 
au génotypage des individus piégés depuis 2000 et jusqu'à nos jours à l'aide de marqueurs moléculaires 
et réalisera l'analyse statistique de ces données et de leurs relations avec des données climatiques et 
agricoles obtenues sur la même période. Le puceron du pois présente une variation du mode de 
reproduction, avec des lignées passant l'hiver sous forme parthénogénétique (sensible au froid) et 
d'autres sous forme d'œufs (résistant au froid). Le climat hivernal exerce donc une pression de sélection 
qui détermine localement le mode de reproduction des populations. Notre équipe a récemment identifié 
la région génomique qui contrôle cette variation et développé des marqueurs liés permettant de 
caractériser le phénotype reproducteur des pucerons. Par ailleurs, le puceron du pois se caractérise par 
un complexe de races d'hôte, chacune spécialisée sur une ou quelques espèces de légumineuses 
(Fabacées) et distinctes génétiquement les unes des autres. L'analyse du génotype des pucerons à l'aide 
de marqueurs neutres et liés au mode de reproduction permettra donc d'inférer pour un même individu 
son phénotype reproducteur et son appartenance à une race d'hôte. L'évolution des fréquences des 
variants reproducteurs et des races d'hôtes ainsi inférées sur les pucerons capturés ces 20 dernières 
années seront mises en relation avec les données climatiques et d'usage des terres (surfaces cultivées en 
légumineuses) déjà recueillies par l'équipe d'accueil. 
Ce sujet de stage entre dans le cadre du projet Feder Prograilive et du projet ANR Sexaphid récemment accepté. 

Profil requis : étudiant intéressé par la biologie évolutive et la génétique des populations. Intérêt pour les 

techniques d'écologie moléculaire et les statistiques. 
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