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Contexte  

 
Les génomes de tous les organismes contiennent des séquences mobiles et répétées appelées éléments 
transposables, et dont certaines partagent de fortes similarités de structure avec des virus. 
Chez les insectes, l’immunité anti-virale, tout comme le contrôle des éléments transposables, impliquent 
l’action de petits ARN interférents, néanmoins suivant deux voies indépendantes. Du fait de ces 
similarités de structure et de contrôle, nous cherchons à tester l’hypothèse de l’existence d’une 
interaction entre l’immunité anti-virale et le contrôle des éléments transposables, ce qui pourrait avoir 
de grandes conséquences sur notre compréhension des mécanismes d’évolution des génomes ainsi que 
des capacités vectorielles des insectes vecteurs de maladies. 
Dans le cadre d'un projet financé par le LabEx (Laboratoire d'Excellence) ECOFECT, qui associe des 
chercheurs spécialistes de virologie et d'évolution, nous avons obtenu des résultats indiquant que les 
infections virales affectent le contrôle des éléments transposables chez la drosophile, et que leurs effets 
dépendent du virus considéré. L’objectif de ce stage est d’approfondir ces résultats en incluant 1) d’autres 
types de pathogènes (bactéries, champignons, etc.) et 2) d’autres hôtes, notamment le moustique. 
Il s'agit d'un stage de bio-informatique pour lequel l'étudiant.e analysera différents jeux de données 
publiques de transcriptomes et de répertoires de petits ARN, pour l'activité des éléments transposables, 
en lien avec le statut infecté ou non de l’hôte. Une poursuite de ce travail en doctorat est envisageable. 
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