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Contexte général du sujet :  

Le vieillissement décrit une augmentation du risque de mortalité (vieillissement de survie) et une diminution des capacités 

reproductives (vieillissement de reproduction) avec l’âge. L’existence d’un tel phénotype peut paraître paradoxal d’un 

point de vue évolutif, car la sélection devrait maximiser la survie et la reproduction des individus. Même si les hypothèses 

principales expliquant l’évolution du vieillissement (accumulation de mutations et pléiotropie antagoniste) sont 

aujourd’hui bien comprises, de nombreux détails du vieillissement restent énigmatiques. Le progrès sur ces questions a 

été freiné par des difficultés méthodologiques. Par exemple, dans des cohortes (groupe d’individus du même âge) 

hétérogènes, les individus qui atteignent des âges avancés ne sont pas forcément représentatifs de la cohorte initiale dû 

à des effets potentiels de la sélection. Ainsi l’interprétation de données de mortalité tard dans la vie est compliquée. 

Plusieurs de ces problèmes peuvent être évités en utilisant des organismes clonaux chez qui on peut utiliser des cohortes 

génétiquement homogènes. En plus, le fait que les femelles se reproduisent seules, permet d’exclure les effets possibles 

des mâles sur la fécondité et donc d’étudier plus étroitement le vieillissement reproductif. 

Problématique :  

A travers ce stage, nous proposons d’étudier les détails à la fois du vieillissement de survie et de reproduction chez une 

espèce clonale (Daphnia magna). Les données de survie et de reproduction vont également permettre d’identifier des 

trade-offs soit à l’échelle des différents clones ou même entre individus du même clone. 

Déroulement du stage : Les données étant déjà acquises, il s’agit de modéliser la survie et les évènement reproductifs 

d’un grand nombre d’individus appartenant à un set divers de clones.  

Méthodes, techniques, outils à utiliser : Analyses statistiques avec R et avec un logiciel spécifique développé par l’équipe 

(collaboration avec N. Rode et T. Lenormand). Interprétation des résultats dans le contexte des modèles évolutifs du 

vieillissement. 
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