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Le lien entre la micro- et la macro-évolution des Palmiers Geonoma dans les
Néotropiques.

Depuis le développement de la théorie synthétique de I'évolution (Huxley 1942), les chercheurs dans le
domaine de la biologie évolutive ont principalement travaillé a deux échelles de temps différentes : la
microévolution, c'est-a-dire I'évolution des populations en dessous du niveau de I'espece (comme la
génétique des populations, la phylogéographie et la génétique quantitative), et la macroévolution,
c'est-a-dire I'évolution des espéces ou des clades a un niveau taxonomique supérieur (comme la
phylogénétique, la paléobiologie et la biogéographie). Notre compréhension des mécanismes
d'évolution de la micro a la macroévolution est limitée par le fait qu'il existe peu d'études intégrant
différentes échelles de temps (Uyeda et al. 2011, Rolland et al. 2018).

Est-ce que les facteurs importants pour la différenciation/divergence entre les populations agissent
également sur la divergence entre espéces ? Le stage vise a répondre a cette question avec des
données uniques. Les ensembles de données englobant a la fois les échelles de temps micro et macro-
évolutives sont particulierement rares (Rolland et al. 2018), car un grand nombre d'individus doivent
étre échantillonnés au niveau de la population et au niveau de I'espece. En collaboration avec N.
Salamin, nous avons séquencé ~4 000 régions d'ADN nucléaire pour plus de 800 individus dans 53
especes de palmiers Geonoma sur un gradient altitudinal allant du niveau de la mer a plus de 3000 m
dans les foréts tropicales d'Amérique centrale et du Sud. Pour ces données, le stagiaire calculera la
distance génétique pour chaque géne entre chaque paire d’individus (en utilisant PLINK, Purcell et al.
2007). Cette divergence génétique est une mesure continue, qui ne dépend pas du concept d'espece
car elle sera calculée entre individus, entre populations et entre espéces. |l est alors possible de tester
des hypotheses sur I'origine de la divergence génétique, comme le calcul de la contribution de la
distance géographique (Isolation By Distance, IBD) et des facteurs environnementaux (Isolation by
Environment, IBE) a la divergence génétique. Les distances géographiques seront calculées directement
sur la carte avec des logiciels SIG, et le climat environnemental sera extrait pour chaque occurrence a
I'aide des données de Worldclim (Imans et al. 2005). Cette méthode a déja été utilisée sur les Iézards
anolis des Caraibes (Wang et al. 2013). Le stage s’appuiera sur les travaux déja effectués sur Geonoma
(Loiseau et al. 2019). Autre collaborateur principal du projet : Nicolas Salamin (UNIL, Suisse).
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Le stage est accompagné d'une gratification (~550€/mois) de Janvier a Juin 2022 (dates a débattre) et
sera encadré par Jonathan Rolland (chercheur au CNRS) au laboratoire Evolution et Diversité
Biologique a Toulouse.

Merci de m'envoyer dés maintenant vos CVs et/ou lettre de motivation a jonathan.rolland@univ-
tlse3.fr . Expérience en programmation souhaitable.
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