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poc.MICA.003.890063               T-------ATAATAGATG-AAATTTATAAAATAAATAGTATTTAGAATAATTAAAT-----------------TATTCAAG-TTACAAATTTTTTTTA
poc.MICA.009.72881                T-------ATAATAGATG-AAATTTAGAACATGAGCAATATTTAAAATAATGAAAT-----------------TATTCAAT-TTATTACCTACTTC-A
poc.MICA.130.21272                T-------ATAATAGATG-AAGTTTATAACATAAACAATATTAAGAATAATTAAAG-----------------TATTCAAA-TTATCAATTACTTC-A
_R_pte.MICA.41.483188             T-------ATAATAGATG-AAATTTATAATATAAACAATATTTAGAATAATTAAAT-----------------TATTCTAG-TTATCAATTACTTT-A
_R_pte.MICA.200.7665              T-------ATAATAGATG-AAATTTATAACATTCAAAGTATTTTGAATAATTAAAT-----------------TATTCAAA-TTATCAATTACTTC-A
_R_poc.MICA.141.283716            T-------ATACTGGATG-AAATTTATATCATAACCAGTATTCAGAATAATTAAAT-----------------TATTCAAT-TAATCAATTACTTC-A
poc.MICA.018.709698               T-------ATAGTATTTG-AAATTTATAACATCGATAGTATTTAGAATAATTAAAT-----------------CATTCAAG-TCATCAAATAATTC-A
_R_poc.MICA.051.65544             T-------ATAGTATTTG-AAATTTATAACATCAATATTATTTAGAATAATTAAAT-----------------AATTCAAG-TTATTAATTAATTC-A
_R_pte.MICA.141.700               T-------ACAGTATTTG-AAATTTATAACATCAATATTATTTAAAATAATTAAAT-----------------AATTCAAG-TTATCAATTACTTC-A
_R_poc.MICA.116.369099            T-------ATAATGAATG-AAATTTATAGCATAAATAGCATTTAGATTATTCCAAT-----------------TAATCGAG-TTATCAATTACTTC-A
poc.MICA.009.60557                T-------ATAATTGATG-AAACTTATATCATAAAAACTATATAGAATTATTAAAT----------------TATTCAAAC-TTATCAGCTACTTC-A
_R_poc.MICA.068.372405            T-------ATAATTGATG-AAATTTATAACATAAAAATT-TTTAGAATTATTAAAT----------------TATTCAAAC-TTATCAGTTACTTC-A
_R_poc.MICA.110.385310            T-------ATAATTAATC-AAATATATAACATAAAATTTATTTATAATTATTAAAT----------------TATTCAAAC-TTATCAATTACTTC-A
poc.MICA.070.410921               T-------ATAACCGATG-TAACTTATAACATAAAGGATGTTA-GAATAATATCAT----------------TATTTCAAG-TTATCAATTACTTC-A
_R_ppe.MICA.102.45118             T-------ATAATTGATG-AAATTTTTATTATATGAGTT----------------TATATAATTAATTAATTAAATTATAA-TTATCAATTAATTC-A
ppe.MICA.123.311192               T-------ATAATAGATG-AAATTTATAAAATTAAAGGTAT----------------TTTTATTCATTAATTAAATTATAG-TTATCATTCACTTC-A
_R_ppr.MICA.100.75806             T-------ATAATAGATG-AAATCTATAAAATTAAAGGTAT----------------TTTTATTAATTAATTAAATTATAG-TTATCAAACACTTC-A
_R_ppe.MICA.170.41452             T-------ATAATAGATG-AAATTTATAATATAAAGGGTATATAGAATAATAAGATATTTAATTTATTAATTGAATTTTAG-TTATTAATTACTTC-A
_R_ppr.MICA.066.22686             TATAATAGATGATAGATG-AAATTTATAATATAGAGAGTATTAAGTATAATAAAATATATAATTGTTTATTTGAATTATAG-TTATTAATCACTTC-A
_R_ppe.MICA.211.9649              T-------ATAATAGATG-AAATTTATAACATAAAGAGTATTAAGTTTAATAAAAT--AAAATTGCTTAATTGAATTATAT-TTATCAATTACTTC-T
ppr.MICA.172.3267                 T-------ATAATAGATG-AAATTTATAACATAAAGAGTATTAAGTTTAATAAAAT--AAAATTGCTTAATTGAATTATAT-TTATCAATTACTTC-T
_R_pso.MICA.215.60858             T-------ATAATAGATC-AAATTTAAAACATAAA-----------ATAATACCATATTTAATTGATTTATTGAATTATAG-TTTTTAATTACTTC-A
_R_pso.MICA.304.932               T-------ATAATAGAAC-AAATTTAAAACTCAAAAA---------AGAATACCATATTTAATTGATTTATTGAATTACAG-TTTTCAATCACTTC-T
_R_pso.MICA.229.16548             T-------ATAATCGATC-AAATTTAAAATACAAAATACCAT---------------ATTAATTGATTTATTGAATTACAG-TTTTCAATCACTTC-A
_R_ptr.MICA.7180000129350.279552  T-------ATAATAGATG-AAATTTATAATATAAAGGTATTTT-ATTTAATAACATATATAATTCATTTATAAAATTATAG-ATTTCAATTCTTTC-A
_R_ptr.MICA.7180000129389.806952  T-------ATAATAGATG-AAATTGATAGTATAAACGTATTTT-GTATAATTACATATTTAATGCATTTATTAAATTATAG-TTTTCAATTCCTTC-A
ptr.MICA.7180000129357.499446     T-------ATAATGGATG-AAATTTAAAACCTAAAAGTAATTT-GTATAATGAGATATTTAATTCAATTCTTGAATAATAG-TTTTCAATCACTTC-A
_R_ptr.MICA.7180000129396.266344  T-------ATAATGGTTC-AAAGTTATTACATAAATATAATTT-GTATAAT-AGATATTTAATTCAATTATTGAATTATAG-TTTTCAATCACTTT-G
ptr.MICA.7180000129396.309688     T-------ATAATGGTTC-AAATTTATTACATAAATATAATTT-GTATAATAAGATATTTAATTCAATTATTGAATTATAG-TTTTCAATCACTTC-A
ptr.MICA.7180000129422.283854     T-------ATAATAGATG-AAATTTATAACATTAAAGTAATTT-GTATAATAACATATTTAATCC-ATTATTGAATTATAC-TTTTCAATCACTTC-A
_R_ptr.MICA.7180000129422.301196  T-------ATAATGGATC-AAATTTATAACATTAAAGTAATTT-GTATAATAACATATTTAATTCAATTATTTAATTATAC-TTTTCAATCACTTC-A
_R_ptr.MICA.7180000129422.451104  T-------ATAACGGATG-AAATTTATAACATAAAAGTAATTT-GTATATTAACATATTAAATTCAATTCTTGAATTATAG-TTTGCAATCACTTC-A
_R_ptr.MICA.7180000129422.193038  T-------ATAATGGATC-AAATTTATAAAATAAAAGTAATTT-GTATTATAACATATATAATTCAATTATTCAATTAT-C-TTTTCAATCTCTCC-A
ptr.MICA.7180000129419.74796      T-------ATAATAAATG-AAATTTATAATATAAATTTTTATT-TTATAATAACATATTTAATTCATTTTTTAATTTAGAG-TTTTCGCCT-------
ppe.MICA.159.232181               T-------ATAATAGATG-AAATTTATAAAATAAAGGCTATTTATATTATT--TATAATTAATTAATTCATTTAATTAATC-TTATCAATTCCTTC-A
_R_ppr.MICA.082.15681             T-------ATAATAGATG-AAATTTATAAAATAAAGGCTATTTATATTATT--TATAATTAATTAATTCATTTAATTAATC-TTATCAATTCCTTC-A
_R_ppe.MICA.138.267894            T-------ATAATAGATG-AAATTTAAAAATTAATGGTAATGTATTTTTAT--AATATATAATTGCTTA--TGAATTATAT-TTATAAATCACTTC-A
ptr.MICA.7180000129371.733067     T-------ATACTAGATG-AAGTTTATAATATAAATTTTAC------TAACAAGACATTTAAATCATTAATT-GGATATAG-TTACCAATAACTTC-A
poc.MICA.104.195073               T-------ATAATGGATG-AAATTTAATACTTAGATAAAAAATAGAATAATTAAGTATTTAATTAATT-----AAATTTAT-TTATCAATCACTTG-A
ppe.MICA.030.628814               T-------ATAATAGATGAAAATTTATAATACAAAAAAAATTTAGAATAATTTGATATTAA------------TTTATAAA-TTATTAATTACTTC-A
ppr.MICA.023.692220               T-------ATAATTGATTAAAATTTATAATATAAAAAATATTTAGAATAATTTGATATTAA------------TTAAAAAT-TTATTAATTACTTC-A
_R_ptr.MICA.7180000129321.12666   T-------ATAATAGATG-AAATTTGATAATAAAAAATTATTTAGAATAATTAGATATTTAATTGATTATTAAAATTATAATTTTTCATTAACATC-A
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poc.MICA.003.890063               CCTATA
poc.MICA.009.72881                TCTATA
poc.MICA.130.21272                TCTATA
_R_pte.MICA.41.483188             CCTATA
_R_pte.MICA.200.7665              TCTATA
_R_poc.MICA.141.283716            TCTATA
poc.MICA.018.709698               ACTATA
_R_poc.MICA.051.65544             TCTATA
_R_pte.MICA.141.700               TCTATA
_R_poc.MICA.116.369099            TCTATA
poc.MICA.009.60557                TCTATA
_R_poc.MICA.068.372405            TCTATA
_R_poc.MICA.110.385310            TCTATA
poc.MICA.070.410921               TCTATA
_R_ppe.MICA.102.45118             TCTATA
ppe.MICA.123.311192               TCTATA
_R_ppr.MICA.100.75806             TCTATA
_R_ppe.MICA.170.41452             TCTATA
_R_ppr.MICA.066.22686             TCTATA
_R_ppe.MICA.211.9649              TCTATA
ppr.MICA.172.3267                 TCTATA
_R_pso.MICA.215.60858             ATTATA
_R_pso.MICA.304.932               GCTATA
_R_pso.MICA.229.16548             GCTATA
_R_ptr.MICA.7180000129350.279552  TCTATA
_R_ptr.MICA.7180000129389.806952  TCTATA
ptr.MICA.7180000129357.499446     TCTATA
_R_ptr.MICA.7180000129396.266344  GCTATA
ptr.MICA.7180000129396.309688     GCTATA
ptr.MICA.7180000129422.283854     GCTATA
_R_ptr.MICA.7180000129422.301196  GCTATA
_R_ptr.MICA.7180000129422.451104  GTTATA
_R_ptr.MICA.7180000129422.193038  GCTATA
ptr.MICA.7180000129419.74796      ---ATA
ppe.MICA.159.232181               TCTATA
_R_ppr.MICA.082.15681             TCTATA
_R_ppe.MICA.138.267894            TCTATA
ptr.MICA.7180000129371.733067     TCTATA
poc.MICA.104.195073               TCTATA
ppe.MICA.030.628814               TCTATA
ppr.MICA.023.692220               TCTATA
_R_ptr.MICA.7180000129321.12666   TATATA


